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Mise en contexte - Influenza

 2e agent pathogeéne en importance au Québec
[ Le virus Influenza change constamment
* Glissement antigénique
» Réassortiment antigénique
[ La vaccination demeure le moyen le plus efficace
[ Les vaccins commerciaux sont rarement mis a jour
O Processus laborieux et plutot dispendieux
[ Les vaccins autogeénes peuvent étre mis a jour régulierement
O Efficacité n’est pas validée avant l'utilisation

[ Belle ouverture de I'ACIA — aspect zoonotique
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RoOle des laboratoires

Type d’échantillons

Tissues (nécropsie ou via vétérinaire)
= Ecouvillons nasaux (pool de 5)

MAPAQ, FMV
Demeter, Biovet

=  Fluides oraux

Producteurs s

cDPQ*

Centre de développement
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ACIA
Wmmpeg

Université de la
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Surveillance et échantillonnage

Objectifs annuels:

Echantillonnage Annuel Précisions

# soumissions / Tests PCR >1000 2022 = 1060 au QC**

# PCR avec résultat positif 350

# séquences demandées (Winnipeg) 200 Valeur CT* < 30

# cultures virales demandées 100 Valeur CT* < 30 et bons échantillons
Nombre de séquences HA obtenues >150

Nombre de virus isolés >50

*Une valeur de CT basse (< 30) indigque de plus grande quantité de virus
Q ** Données provenant Bilan Réseau Porcin du MAPAQ
CDP *** 2500 lieux de production au Québec (tous ages)

Centre de développement 5
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Surveillance et échantillonnage

Régions Administrative Nombre de % de séquences % de site dans
séquences obtenues la région

Autres (2,7 8) 2 0,9 % 1%
Bas-Saint-Laurent (1) - - 3%
Capitale-Nationale (3) 3 1,3 % 2%
Centre-du-Québec (17) 19 8,0 % 14 %
Chaudiere-Appalaches (12) 70 29,8 % 32 %
Estrie (5) 21 8,9 % 6 %
Lanaudiere (14) 4 1,7 % 5%
Laurentides (15) - - 1%
Mauricie (4) 3 1,3 % 3%
Montérégie (16) 111 47,2 % 32%
Inconnu 2 0,9 % 0%

Total 235 100 % 100 %

CDPGH

Centre de développement

du porc du Québec inc. *Cycle 2: Mai 2021 a novembre 2022



Comité d’experts

J4 groupes d’experts

L Biovet (André Broes & Christian Savard)
 Demeter (Robert Charette)

O Université de Montréal (Carl Gagnon)

O University of Saskatchewan (Susan Detmer)

dImpliqué a chaque cycle de production
JAnalyse individuelle par chaque groupe avec rapport

(JRencontre virtuelle pour revoir les résultats et faire la
sélection des souches a inclure dans le vaccin autogene
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Sélection des souches

1 Séquencage du géne « H » de I'influenza « A » identifié
chez les porcins du Québec (gene HA =1700 nucléotides)

[ Création et partage d’un jeu de données de toutes les
séquences du gene HA

 Classification des virus par clades (familles)
1 Sélection des souches pour un vaccin:

0 % homologie

O Matrice de distance des épitopes

O Sites antigéniques clés

J Répétition (cycle) +/- 6-12 mois

corPQ*
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Classification des clades (familles)

Administrative Regions Hl-del H1-f H1l-pdm H3-IV H3-IVB H3-IVC

Autres (2,7 8) 1 1 - - - -
Bas-Saint-Laurent (1) - - - - - -
Capitale-Nationale (3) 1 1 - 1 - -
Centre-du-Québec (17) 3 2 6 2 4 2
Chaudiere-Appalaches (12) 17 17 23 - 11 2
Estrie (5) 2 7 6 3 2 1
Lanaudiere (14) - 2 1 - 1 -
Laurentides (15) - - - - - -
Mauricie (4) - 1 1 - 1 -
Montérégie (16) 30 19 35 9 17 1
Inconnu 1 - 1 - - -
Total 55 50 73 15 36 6
corPQ*
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Matrice d’homologie — H1

& D

Clade 16 4 72 77 92 96
H1Alpha3 1 |CDPQ3827 \_ /[98.32|82. 32.54 [82.42| 82.55 | 82.51
H1Alpha3 7 |CDPQ1383 98.70 /(fO- 99.88 | 98.55| 82. 32.83 |82.72] 82.73 | 82.45
H1Alpha3 8 |CDPQ7572 98.70 100.00/ 100.00] 99.88 [98.55 82.5( /32.83 |82.72| 82.73 | 82.45
H1Alpha3 9 98.70 | 100.00 MOO 99.88 |98.55|82.50( 82.3 ,ﬁ.38 82.77 [ 82.83 | 82,83 [ 27223187 75 27 721 25 45
H1Alpha3 10 |CDPQ2774 98.58 | 99.88 '99.88 99.88 98.44|82.61| 82.5 /'82.50 82.77 | 82.83 | ¢
H1Alpha3 | 16 |CDPQ1704 98.32 | 98.55 | 98.55 | 98.55 | 98.44 82.23] 82.1 /§6 82.00 | 82.39 | 82.45
H1-Beta 44 |CDPQ4024 82.03 | 82.50 | 82.50 | 82.50 | 82.61 |82.23 99. 9.21 | 95.80 | 84.44 | 84.49
H1-Beta 45 |CDPQ6948 81.91 | 82.39 | 82.39 | 82.39 | 82.51 |82.12|99.90 /' 99.19 95.76 [ 84.28 [ 84.34
H1-Beta 51|CDPQ1338 82.35| 82.83 | 82.83 | 82.83 | 82.95 |82.56|99.21 99.19 96.04 | 84.56 | 84.62
H1-Beta 60 |CDPQ4203 81.91 | 82.38 | 82.38 | 82.38 | 82.50 |82.00|95.80( 95.76 | 96.04 84.61 | 84.67
H1-pdm 69 |[CDPQ9341 82.48 | 82.77 | 82.77 | 82.77 | 82.77 |82.39|84.44( 84.28 | 84.56 | 84.61 99.94 99\.94"9\ {99.6299.11
H1-pdm 70 |CDPQ2022 82.54 | 82.83 | 82.83 | 82.83 | 82.83 |82.45|84.49( 84.34 | 84.62 | 84.67 | 99.94 100.00 10\ /fG 99.68 | 99.17
H1-pdm 71)|CDPQ3278 82.54 | 82.83 | 82.83 | 82.83 | 82.83 [82.45|84.49( 84.34 | 84.62 | 84.67 | 99.94 [100.00 10d /'§9.76 99.68 | 99.17
H1-pdm 72 |CDPQ6507 82.54 | 82.83 | 82.83 | 82.83 | 82.83 |82.45|84.49( 84.34 | 84.62 | 84.67 | 99.94 [100.00{100.00 " [99.76] 99.68 | 99.17
H1-pdm 77 |CDPQ2855 82.42 | 82.72 | 82.72 | 82.72 | 82.72 |82.33|84.26( 84.10 | 84.38 | 84.55 | 99.71 | 99.76 | 99.76 | 99.76 99.43 | 98.94
H1-pdm 92 |CDPQ6044 manque fin 82.55 | 82.73 | 82.73 | 82.73 | 82.86 |82.39|84.20( 84.12 | 84.34 | 84.56 | 99.62 | 99.68 | 99.68 | 99.68 |99.43 99.05
H1-pdm 96 |CDPQ8463 82.51 | 82.45 | 82.45 | 82.45 | 82.57 |82.42|84.71| 84.63 | 84.92 | 84.71 | 99.11 | 99.17 | 99.17 | 99.17 |98.94] 99.05

Demeter

U. Montreal

U. Saskatchewan

CDP@ Source: Adaptation Rapport Comité d’Experts - Dr Carl Gagnon - 2022
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Matrice de distance des épitopes — H1

H1-Del (alpha 3): jaune
H1-pdm: vert
H1-Beta: bleu

CDPQ Source: Rapport Comité d’experts - Dr Robert Charette - 2022
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Vaccin regional

Gallant Custom Laboratories Inc.

o
Q 5 souches d’Influenza e Gallank

[ ] Hl d Autoyonuus Vaccine Swine Infhucnsa Virua, Killed viese
- p m Vaccin autogéne de la grippe porcin- virus tué g
Virus Subtypes: H1N1, HIN2, H3N2_ =

* H1-Del (Alpha 3) B e e

e H1-Beta B e L' focptonsiom e e

450-2590 Bd Launer, Quibec, QC G 1V M6
° H 3 - I V B F-:mr'uu c:r.:— POUR USAGE méx.rmmh; SEULEMENT o

ror
STORE AT 27C DO NOT FREEIE GARDER A 2-7°C PAS CONGELER
* H3-IVC

O Livraison aux cliniques vétérinaires commencée et sera complété a la
mi-octobre (6 mois)

0 Commandes faites par la majorité des vétérinaires en production
porcine

1 Différents programmes de vaccination faits sur les élevages de truies et
les cochettes de remplacements

corPQ*
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Comparaison des souches Influenza

Informations VIP au Quét

l A propos [ Clades H1|H3 l Format FASTA l Assistance l Financement I Francais ¥

-

Outil de Classification des Virus Influenza Porcins (OCVIP)

Cet outil a été congu pour caractériser les virus influenza porcins en circulation au Québec & partir de la séquence des nucléotides du géne HA. Notes:
1. La séquence saisie doit &trre dans le format FASTA et tous les identifiants doivent étre exempts de caractéres spéciaux (333€&8&7i6 60 0Ujc)
2. Le processus de traitement dure approximativement 1 minute et quelques fois plus. Bref, soyez patient.
3. A la fin du processus, le systéme ouvrira une page avec divers rapports. Le rapport le plus complet est « rap_influenza.pdf ».

Module de saisie des données

Nom du demandeur (caractéres autorisés : lettres, chiffres et « _ »)
Identifiant du site de production (caractéres autorisés : lettres, chiffres et « _»). Exemple : NIL12345

Séquence des nucléotides du géne HA en format FASTA. Le caractére "> suivi d'un identifiant, sans espace, est obligatoires dans la premiére ligne.
Séquence FASTA/FASTA Sequence

ou

Soumettre

Mis & jour le

corPQ*

Centre de développement
du porc du Québec inc.

No file chosen

09-19, Cet outil collectif a &

veloppé par le COPQ,

corP

CDP

Outil de classification des virus influenza *
et de comparaison au vaccin regional

DEMANDEUR: valerie

SITE DE PRODUCTION:

DATE DE L'ANALYSE:

SEQUENCE:

inconnu

2023-09-11

RESULTAT:
type HA Clade (N e nord gie avec séq
H3 c_Ivc 96.03

13



Souche émergente / Ontario

O Informer les 3 vétérinaires qui travaillent avec des organisations qui recoivent des
porcelets et cochettes de I'Ontario

* Augmentation de la surveillance, de I'échantillonnage et séquencage si positif du H3

Présentation a I'AVIA de la situation en Ontario

Discussion avec le MAPAQ pour accélérer le séquencage (via CFIA-Winnipeg ou a
I'interne)

Bénéficier de I'accompagnement des Eleveurs de Porcs pour prendre en charge les frais
de séquencage jusqu'a la détection de la nouvelle souche

o 0O 0o

Discussion avec |I'ACIA
* Possibilité d’ajouter la souche émergente en Ontario?
v’ Doit étre détecté au Québec
v/ Démontrer une certaine dissémination et prévalence dans la population porcine au Québec

corPQ*
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Messages a retenir

Processus de travail innovateur
* Début du projet a 'automne 2021
* Disponibilité des premieres doses du vaccin en aolt 2023

Finalités attendues

* Vaccin Influenza autogene accessible aux producteurs de porcs
du Québec avec déploiement via les vétérinaires

* Un meilleur contrdle de I'influenza porcine, une réduction des
pertes et une amélioration du bien-étre animal des porcs

corPQ*

Centre de développement
du porc du Québec inc.
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Processus innovateur
pour les éleveurs de porcs du Québec

Q Agriculture, Pécheries
LE g Eleveurs et Alimentation -3

de porcs du Québec QUébeC

cDPQ*

Centre de développement
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